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EPIGENETIK MEKANIZMALARIN AKCiGER
KANSERI BIYOLOJiSINDEKi ROLU: BIBLIYOMETRIK
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GIRIS

Diinya genelinde akciger kanseri kanser iligkili 6liimle baslica nedenlerinden biri
olup, klinik ve molekiiler diizeyde bakildiginda heterojen bir hastalik grubunu
temsil etmektedir (Testa, Castelli, & Pelosi, 2018). Molekiiler onkolojide alalin-
daki galigmalar, akciger kanserinin sadece mutasyonlardan ibaret bir hastalik
olmadigini, zaman zaman buna eslik eden epigenetik degisikliklerin de akciger
kanserinin gelisiminde ve ilerlemesinde kritik rol oynadigini ortaya koymustur
(Fabbri vd., 2007; Gazdar, Bunn, & Minna, 2017). DNA metillasyonu, histon mo-
difikasyonlari, kromatin remodelling ve son zamanlarda odaklanilan mikroRNA
(miRNA) aracili post-transkripsiyonel gen regiilasyonu gibi siiregleri kapsamakta
olan Epigenetik mekanizmalarin(Sharma, Kelly, & Jones, 2009), deregiilasyonu,
timor baskilayic genlerin susturulmasi/deaktivasyonu, onkogenlerin abnormal
aktivasyonu ve genomik instabilitenin artmasina yol agabilmektedir (Rosenthal
vd., 2019).

Akciger kanseri biyolojisinde en derinlemesine ¢alisilan epigenetik degisiklik-
lerin baginda DNA metilasyonu gelmektedir (Lu & Zhang, 2011). Tiimor baski-
layic1 genlerin promotor bolgelerinde meydana gelen hipermetilasyonlar, genin
susturulmasina ve tiimor gelisim siirecine katki saglar (Sekido, Fong, & Minna,
2003).

' Dr. Ogr. Uyesi, Pamukkale Universitesi, Tip Fakiiltesi, Tibbi Genetik AD., ekaragur@pau.edu.tr,
ORCID iD: 0000-0003-2189-8553

2 Ars. Gér. Dr., Manisa Celal Bayar Universitesi, Tip Fakiiltesi, Tibbi Genetik AD., serap.kurt@cbu.edu.tr,
ORCID iD: 0000-0002-0186-7541.

DOI: 10.37609/akya.3857.c1244

-23-


mailto:serap.kurt@cbu.edu.tr

Bibliyometrik Analiz 111

tizerine odaklanmis iiretken kurum ve iilkeleri, atif etkisi yiiksek ¢aligmalar1 ve
gelisen aragtirma eksenlerini ortaya koymaktadir. Sunulan bu veriler bu alanda
calisan arastirmacilar i¢in hem mevcut durumu anlamaya hem de gelecek arastir-
malara yon vermeye katki saglamaktadir.
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