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Dünya genelinde akciğer kanseri kanser ilişkili ölümle başlıca nedenlerinden biri 
olup, klinik ve moleküler düzeyde bakıldığında heterojen bir hastalık grubunu 
temsil etmektedir (Testa, Castelli, & Pelosi, 2018). Moleküler onkolojide alalın-
daki çalışmalar, akciğer kanserinin sadece mutasyonlardan ibaret bir hastalık 
olmadığını, zaman zaman buna eşlik eden epigenetik değişikliklerin de akciğer 
kanserinin gelişiminde ve ilerlemesinde kritik rol oynadığını ortaya koymuştur 
(Fabbri vd., 2007; Gazdar, Bunn, & Minna, 2017). DNA metillasyonu, histon mo-
difikasyonları, kromatin remodelling ve son zamanlarda odaklanılan mikroRNA 
(miRNA) aracılı post-transkripsiyonel gen regülasyonu gibi süreçleri kapsamakta 
olan Epigenetik mekanizmaların(Sharma, Kelly, & Jones, 2009), deregülasyonu, 
tümör baskılayıcı genlerin susturulması/deaktivasyonu, onkogenlerin abnormal 
aktivasyonu ve genomik instabilitenin artmasına yol açabilmektedir (Rosenthal 
vd., 2019).

Akciğer kanseri biyolojisinde en derinlemesine çalışılan epigenetik değişiklik-
lerin başında DNA metilasyonu gelmektedir (Lu & Zhang, 2011). Tümör baskı-
layıcı genlerin promotör bölgelerinde meydana gelen hipermetilasyonlar, genin 
susturulmasına ve tümör gelişim sürecine katkı sağlar (Sekido, Fong, & Minna, 
2003).

1	 Dr. Öğr. Üyesi, Pamukkale Üniversitesi, Tıp Fakültesi, Tıbbi Genetik AD., ekaragur@pau.edu.tr,  
ORCID iD: 0000-0003-2189-8553

2	 Arş. Gör. Dr., Manisa Celal Bayar Üniversitesi, Tıp Fakültesi, Tıbbi Genetik AD., serap.kurt@cbu.edu.tr, 
ORCID iD: 0000-0002-0186-7541.

mailto:serap.kurt@cbu.edu.tr


Bibliyometrik Analiz III 

- 35 -

üzerine odaklanmış üretken kurum ve ülkeleri, atıf etkisi yüksek çalışmaları ve 
gelişen araştırma eksenlerini ortaya koymaktadır. Sunulan bu veriler bu alanda 
çalışan araştırmacılar için hem mevcut durumu anlamaya hem de gelecek araştır-
malara yön vermeye katkı sağlamaktadır.
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